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Prowadzacy zajecia z przedmiotu

Formy zaje¢ Forma zaje¢ Wyktad Cwiczenia Laboratorium | Projekt Seminarium [RAZEM
Liczba godzin zaje¢ (0.0 0.0 10.0 0.0 0.0 10
W tym liczba godzin zaje¢ na odlegtos¢: 0.0
Aktywnos¢ studenta Aktywnos¢ studenta |Udziat w zajeciach Udziat w Praca wtasna RAZEM
i liczba godzin pracy dydaktycznych, objetych konsultacjach studenta
planem studiow
Liczba godzin pracy |10 5.0 10.0 25
studenta

Cel przedmiotu

- Zapoznanie sie z metodami bioinformatycznymi do obliczania podstawowych statystyk z zakresu genetyki

populaciji

- Zrozumienie podstawowych proceséw kontroli jakosci danych genetycznych

- Zapoznanie sie z pakietami oprogramowania powszechnie uzywanymi do analiz genetycznych populaciji

- Prawidtowa interpretacja statystyk genetycznych populacji w kategoriach podstawowego procesu

biologicznego
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Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu

Sposéb weryfikacji i oceny efektu

[OSMU2_K06] Uznaje znaczenie
wiedzy w rozwigzywaniu
napotkanych problemoéw
poznawczych i praktycznych oraz
zasiega opinii ekspertow w
przypadku trudnosci z
samodzielnym rozwigzaniem
problemu.

- Przedstawia prawidtowe
biologiczne interpretacje réznych
wzorcow genetycznych populacji

[SK?5] realizacja zadania
problemowego

[OSMU2_U10] Postuguje sie
jezykiem polskim/angielskim w
zakresie ochrony srodowiska
zgodnie z wymaganiami
okreslonymi dla poziomu B2+
Europejskiego Systemu Opisu
Ksztatcenia Jezykowego.

- Prawidtowo przeprowadza
analizy genetyczne populaciji
dostarczonych zestawow danych
w sposéb odpowiedni dla
przedstawionego problemu.

- Przedstawia prawidtowe
biologiczne interpretacje réznych
wzorcow genetycznych populacji

[SU5] realizacja zadania
problemowego

[OSMU2_W04] Wybiera metody,
techniki i narzedzia badawcze

stosowane w ochronie srodowiska.

- Prawidtowo przeprowadza
analizy genetyczne populaciji
dostarczonych zestawéw danych
w sposéb odpowiedni dla
przedstawionego problemu.

[SW5] realizacja zadania
problemowego

[OSMU2_U04] W sposéb
krytyczny analizuje dane
doswiadczalne z zakresu ochrony
Srodowiska metodami
statystycznymi oraz modelowania
z wykorzystaniem technik i
narzedzi informatycznych.

- Prawidiowo korzysta z ré6znych
powszechnie uzywanych
programoéw do analizy
genetycznej populacji

- Przedstawia prawidtowe
biologiczne interpretacje réznych
wzorcow genetycznych populacji

[SU5] realizacja zadania
problemowego

[OSMU2_K10] Ma potrzebe
ciagtego rozwoju zawodowego.

- Przedstawia prawidtowe
biologiczne interpretacje réznych
wzorcow genetycznych populacji

[SK5] realizacja zadania
problemowego

[OSMU2_W02] Posiada
pogtebiong wiedze na temat
metod statystycznych oraz
modelowania w ochronie
Srodowiska.

- Prawidiowo korzysta z ré6znych
powszechnie uzywanych
programow do analizy
genetycznej populacji

[SW5] realizacja zadania
problemowego

[OSMU2_U02] Stosuje
zaawansowane techniki
pomiarowe i analityczne
wykorzystywane w ochronie
Srodowiska.

- Prawidtowo przeprowadza
analizy genetyczne populaciji
dostarczonych zestawdw danych
w sposéb odpowiedni dla
przedstawionego problemu.

[SUS5] realizacja zadania
problemowego

[OSMU2_U07] Posiada
zaawansowane umiejetnosci
prezentacji wynikow wtasnych
badan, dyskusji w oparciu o dane
literaturowe oraz wystgpien
publicznych, w tym prowadzenia

debaty.

- Przedstawia prawidtowe
biologiczne interpretacje réznych
wzorcow genetycznych populaciji

[SUS5] realizacja zadania
problemowego

Tresci przedmiotu

- Obliczanie podstawowych miar réznorodnosci genetycznej, takich jak heterozygotycznos¢, statystyka F i

rébwnowaga Hardy'ego-Weinberga.

- Bioinformatyczne przetwarzanie danych sekwencji genetycznych i danych mikrosatelitarnych

- Podstawowa kontrola jakosci danych genetycznych

- Metody analityczne do wnioskowania o strukturze populacji

- Podstawowe metody analityczne dla genetyki konserwatorskiej

Wymagania wstepne
i dodatkowe

Sposoby i kryteria
oceniania osigganych
efektow uczenia sie

Sposéb oceniania (sktadowe)

Prog zaliczeniowy

Sktadowa oceny kohncowej

Cwiczenia w klasie

50.0%

100.0%
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899911
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Adresy eZasobdow

Przyk+adowe zagadnienia/ Oblicz statystyke F dla podanego zbioru danych. Wskaz populacje o najwyzszych i najnizszych wartosciach

przyktadowe pytania/
realizowane zadania

odpowiednich parametréw. Co méwi nam wspotczynnik wsobnosci Fis?

Scharakteryzuj dwie populacje, tj. pare populacji wykazujacych najwyzsze poziomy Fst, wskazujac
potencjalne czynniki dywergenc;ji.

Korzystajac z dostarczonych danych, wykonaj test Wilcoxona, aby wywnioskowaé nagte zmniejszenie
wielkosci populacji. Ktére populacje doswiadczyly efektu waskiego gardta w najnowszej historii gatunku?

Praktyki zawodowe Nie dotyczy
w ramach przedmiotu

Dokument wygenerowany elektronicznie. Nie wymaga pieczeci ani podpisu.
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