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Forma studiow stacjonarne Sposob realizacji na uczelni
Rok studiéw 2 Jezyk wyktadowy polski
Semestr studiow 4 Liczba punktéw ECTS 2.0
Profil ksztatcenia ogolnoakademicki Forma zaliczenia egzamin

Jednostka prowadzaca

Rektor -> Migdzyuczelniany Wydziat Biotechnologii UG i GUMed -> Instytut Biotechnologii UG -> Zaktad

Biochemii Ewolucyjne;j

Imie i nazwisko
wyktadowcy (wyktadowcow)

Odpowiedzialny za przedmiot

dr inz. Barttomiej Tomiczek

Prowadzacy zajecia z przedmiotu

Formy zaje¢ Forma zaje¢ Wyktad Cwiczenia Laboratorium | Projekt Seminarium [RAZEM
Liczba godzin zaje¢ |10.0 0.0 20.0 0.0 0.0 30
W tym liczba godzin zaje¢ na odlegtosc¢: 0.0
Aktywnos¢ studenta Aktywnos¢ studenta Udziat w zajeciach Udziat w Praca wtasna RAZEM
i liczba godzin pracy dydaktycznych, objetych konsultacjach studenta
planem studiow
Liczba godzin pracy |30 0.0 20.0 50
studenta

Cel przedmiotu

Celem zaje¢ jest zapoznanie studenta z najwazniejszymi osiagnieciami genomiki. Oméwione zostang
réznice w organizacji i zawartosci genetycznej genomow prokariotycznych i eukariotycznych ze
szczego6lnym uwzglednieniem genomu ludzkiego (KW_02). W ramach zaje¢ student nabedzie wiedzeg i
umiejetnosci pozwalajgce na samodzielne sktadanie genomu w oparciu o wyniki sekwencjonowania,
adnotacji genéw w genomach i poréwnawczej analizy genomoéw (KW_04, KU_01). Uzyska umiejetnos$¢
samodzielnej interpretacji opublikowanych wynikéw analiz genomicznych (KU-05).
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Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu

Sposéb weryfikacji i oceny efektu

[BIOINL3_U01] Potrafi
programowac, wykorzystujac
nowoczesne narzedzia
programistyczne, w tym narzedzia
dedykowane bioinformatyce

Student potrafi:

1. Wykorzystywacé
oprogramowanie i samodzielnie
programowac w celu
przeprowadzenia analiz
genomowych omawianych na
zajeciach.

[SU1] wypowiedz ustna/rozmowa/
dyskusja

[SU3] opracowanie tekstowe/
praca pisemna

[SU4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

[SU5] realizacja zadania
problemowego

[SUB] demonstracja umiejetnosci
praktycznych

[BIOINL3_WO04] Ma
zaawansowang wiedze w zakresie
technik i narzedzi badawczych
stosowanych w bioinformatyce

Student zna:

1. Zna strategie i techniki izolacji
genomowego DNA oraz
sekwencjonowania genoméw

2. Techniki stuzgce do modyfikacji
genoéw w genomie.

[SW4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

[SW1] wypowiedz ustna/rozmowa/
dyskusja

[SW5] realizacja zadania
problemowego

[BIOINL3_WO02] Ma
zaawansowang wiedze z nauk
Scistych i przyrodniczych
niezbedng do zrozumienia
podstaw funkcjonowania
organizméw zywych

Student zna:

1. Organizacje genomoéow
prokariotycznych, eukariotycznych
i wirusowych.

2. Organizacje genomu ludzkiego
3. Zasady ewolucji genomoéw w
tym role ruchomych elementéw
genetycznych w tym procesie

[SW4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

[SW1] wypowiedz ustna/rozmowa/
dyskusja

[BIOINL3_UO05] Posiada
umiejetnos¢ korzystania z
informacji naukowej, w tym
angielskojezycznej, dotyczacej
bioinformatyki; wykorzystuje
zrédta elektroniczne; posiada
umiejetnos¢ korzystania z
wiasciwych baz danych

Student potrafi:

1. Samodzielnie pozyskiwaé
informacje z publikacji naukowych
i zasobdw elektronicznych w tym
baz danych dostepng w jezyku
angielskim.

2. Interpretowaé wyniki analiz
genomowych opublikowanych w
jezyku angielskim uzyskanych z
zastosowaniem metod i technik
omawianych na zajeciach.

[SU1] wypowiedz ustna/rozmowa/
dyskusja

[SU4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

[SU6] demonstracja umiejetnosci
praktycznych

[SU8] obserwacja samodzielnej
lub zespotowej pracy studenta

[BIOINL3_KO03] Posiada
Swiadomos¢ i zrozumienie
zagrozen oraz dylematow, w tym
dylematéw etycznych, zwigzanych
z prowadzeniem badan
naukowych oraz wprowadzaniem
zaawansowanych technologii;
rozumie i docenia znaczenie
wiasnosci intelektualnej; postepuje

etycznie

Student rozumie
Wplyw genomiki na medycyne i
spoteczenstwo

[SK1] wypowiedz ustna/rozmowa/
dyskusja

[SK4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

Tresci przedmiotu

Wyktad

Organizacja i zawarto$¢ genetyczna genoméw prokariotycznych (bakterie, archeony) oraz genoméw
eukariotyczny (drozdze, cztowiek, rosliny). Human genome project. Znaczenie ruchomych elementéw
genetycznych dla organizacji i wielkosci genoméw. Genom mitochondrialny i genom plastydéow. Genomy
wiruséw. Genomika porownawcza. Wptyw genomiki na medycyne i spoteczenstwo. Wykorzystanie
starozytnego DNA w genomice. Ewolucja genomoéw.

Cwiczenia laboratoryjne

Izolacja genomowego DNA- strategie i techniki. Sekwencjonowanie genomu- strategie i techniki. Sktadanie
genodw oraz identyfikacja genéw kodujgcych biatka i RNA w tym sktadanie sekwencji z sekwencjonowania
Sangera. Identyfikacja genéw ortologicznych w nowo zsekwencjonowanym genomie. Mapowania krétkich
odczytow sekwencyjnych do genomu referencyjnego. Adnotacja funkcji genéw w genomie. Modyfikacje
genetycznych w genomach prokariotycznych i eukariotycznych- techniki i metody. Identyfikacja genow
powigzanych z chorobami genetycznymi.

Wymagania wstepne
i dodatkowe

Wymagania wstepne: Student po ukonczeniu przedmiotéw obowigzkowych w pierwszych trzech semestrach
posiada wiedze i umiejetnosci kwalifikujace go do uczestnictwa i zaliczenia przedmiotu;

Wymagania formalne: Zaliczone: Bioréznorodno$¢ i podstawy taksonomii, Bioinformatyczna analiza
sekwencji, Biologia molekularna i genetyka

Sposoby i kryteria

Sposoéb oceniania (sktadowe)

Prég zaliczeniowy

Sktadowa oceny koncowej

oceni’ania Osiaganych Cwiczenia laboratoryjne i 51.0% 25.0%
efektow uczenia sie komputerowe
Egzamin 51.0% 75.0%
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Zalecana lista lektur Podstawowa lista lektur
A. Literatura wymagana do ostatecznego zaliczenia zaje¢ (zdania
egzaminu):

*  Publikacje naukowe i opracowania przygotowane przez
prowadzacego i udostepnione studentom w czasie zajec.

*  Genomes 3 T.A. Brown , 2007, Garland Science

»  Brown T.A. Genomy, wyd. Il, przektad pod red. P. Weglenskiego,
Wydawnictwo Naukowe PWN, Warszawa 2009.

*  Molecular Biology of the Gene, wydanie 7, 2014, Pearson

Uzupetniajaca lista lektur nie dotyczy

Adresy eZasobdéw

Przyktadowe zagadnienia/ |nie dotyczy
przyktadowe pytania/
realizowane zadania

Praktyki zawodowe Nie dotyczy
w ramach przedmiotu

Dokument wygenerowany elektronicznie. Nie wymaga pieczeci ani podpisu.
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