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Poziom ksztatcenia

| stopnia - licencjackie

Grupa zaje¢

Grupa zaje¢ fakultatywnych
Grupa zaje¢ powigzanych z
prowadzonymi badaniami
naukowymi w dziedzinie nauki
zwigzanej z kierunkiem - profil
ogolnoakademicki

Forma studiéw stacjonarne Sposob realizacji na uczelni
Rok studiow 3 Jezyk wyktadowy polski
Semestr studiow 6 Liczba punktéw ECTS 3.0
Profil ksztatcenia ogolnoakademicki Forma zaliczenia zaliczenie
Jednostka prowadzaca Rektor -> Wydziat Chemii -> Katedra Analizy Srodowiska
Imie i nazwisko Odpowiedzialny za przedmiot dr hab. tukasz Halinski
wyktadowcy (wyktadowcow) |Prowadzacy zajecia z przedmiotu
Formy zaje¢ Forma zaje¢ Wyktad Cwiczenia Laboratorium | Projekt Seminarium [RAZEM
Liczba godzin zaje¢ |0.0 0.0 30.0 0.0 0.0 30
W tym liczba godzin zaje¢ na odlegtos¢: 0.0
Aktywnos¢ studenta Aktywno$¢ studenta (Udziat w zajeciach' Udziat w . Praca wtasna RAZEM
i liczba godzin pracy dydaktycznylc’h, objetych konsultacjach studenta
planem studiow
Liczba godzin pracy |30 0.0 45.0 75
studenta

Cel przedmiotu

1. Zapoznanie studentéw z zagadnieniami zwigzanymi z analizg danych transkryptomicznych
2. Zapoznanie studentéw z zagadnieniami zwigzanymi z analizg danych metabolomicznych

Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu

Sposéb weryfikacji i oceny efektu

[BIOINL3_UO03] Stosuje metody
matematyczne i statystyczne do
opisu zjawisk i analizy danych;
posiada umiejetnos$é analizy
danych w profesjonalnych bazach
danych wykorzystywanych w
bioinformatyce

Student potrafi samodzielnie
przeprowadzi¢ preprocesing
danych omicznych, wskaza¢
podstawowe komputerowe
metody okreslania dawek
prowadzgcych do perturbacji w
Sciezkach transkryptomicznych,
interpretowac wyniki analityczne
oraz ocenia¢ ich wiarygodnosc¢
oraz krytycznie poréwnac
dostgpne dane metabolomiczne.

[SU2] prezentacja/projekt/referat/
raport

[BIOINL3_W04] Ma
zaawansowang wiedze w zakresie
technik i narzedzi badawczych
stosowanych w bioinformatyce

Student zna podstawowe bazy
danych omicznych, metody
preprocesingu danych omicznych,
zna podstawowe komputerowe
metody okreslania dawek
prowadzgcych do perturbacji w
$ciezkach transkryptomicznych,
zna procedury stosowane do
pozyskiwania danych omicznych
oraz rozumie wptyw
poszczegolnych etapéw procedur
na jako$¢ i wiarygodnosc¢
uzyskanych danych.

[SW1] wypowiedz ustna/rozmowa/
dyskusja

[SW2] prezentacja/projekt/referat/
raport

Data wygenerowania:

08.05.2026 07:45

Strona 1z2




Dostepne bazy danych transkryptomicznych i metabolomicznych

Preprocesing danych omicznych

Zmiany w ekspresji genow a Sciezki transkryptomiczne

Narzedzia do wyznaczania dawek prowadzacych do perturbacji w $ciezkach transkryptomicznych
Adverse Outcome Pathways (AOP)

Procedury analityczne stosowane w metabolomice i transkryptomice

Interpretacja danych analitycznych: dane surowe i przetworzone

Zastosowanie technik chromatograficznych i spektrometrii mas w metabolomice

Ograniczenia podej$cia metabolomicznego na przyktadzie lipidomiki

0. Wiarygodnos$¢ wynikéw analitycznych i jej wptyw na jako$¢ danych metabolomicznych

Tresci przedmiotu

Genomika

Biologia komorki i metabolizm

Analiza statystyczna i rachunek prawdopodobienstwa dla bioinformatykéw

Techniki eksploracji danych wielowymiarowych

Posiadanie wiedzy podstawowej z zakresu technik eksploracji danych wielowymiarowych

Wymagania wstepne
i dodatkowe

OPON=R[IOCONDARWN =

Sposoby i kryteria
oceniania osigganych
efektow uczenia sie

Sposob oceniania (sktadowe)

Prog zaliczeniowy

Sktadowa oceny koncowej

Praca zaliczeniowa (projekt,
prezentacja; 240 min)

51.0%

100.0%

Zalecana lista lektur

Podstawowa lista lektur

Biezace publikacje naukowe oraz opracowania i artykuty przeglgdowe.

Uzupetniajaca lista lektur 1. J. Mazerski, Podstawy chemometrii, Wydawnictwo Politechniki

Gdanskiej, Gdansk, 2000

2. S.P.Putri, E. Fukusaki (Eds) "Mass Spectrometry-Based
Metabolomics: A Practical Guide", CRC Press, Taylor & Francis,
Boca Raton, 2014

3. N. Lutz, J. Sweedler, R. Wevers "Methodologies for
Metabolomics : Experimental Strategies and Techniques",
Cambridge University Press, Nowy Jork, 2012

Adresy eZasobdéw

Przyktadowe zagadnienia/
przyktadowe pytania/
realizowane zadania

Praktyki zawodowe Nie dotyczy

w ramach przedmiotu
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