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Grupa zaje¢

Grupa zaje¢ obowigzkowych z
zakresu kierunku studiow
Grupa zaje¢ fakultatywnych
Grupa zaje¢ powigzanych z
prowadzonymi badaniami
naukowymi w dziedzinie nauki
zwigzanej z kierunkiem - profil
ogolnoakademicki

Forma studiow stacjonarne Sposob realizacji na uczelni
Rok studiow 1 Jezyk wyktadowy polski
Semestr studidow 2 Liczba punktéw ECTS 3.0
Profil ksztatcenia ogdlnoakademicki Forma zaliczenia zaliczenie
Jednostka prowadzaca
Imie i nazwisko Odpowiedzialny za przedmiot dr hab. Katarzyna Wegrzyn
wyktadowcy (wyktadowcow) |Prowadzacy zajecia z przedmiotu
Formy zaje,é Forma zaje¢ Wyktad Cwiczenia Laboratorium | Projekt Seminarium |RAZEM
Liczba godzin zaje¢ (0.0 0.0 0.0 0.0 30.0 30
W tym liczba godzin zajeé na odlegtos¢: 0.0
Aktywnog(’; studenta Aktywnosé studenta |Udziat w zajeciach' Udziat w . Praca wiasna RAZEM
i liczba godzin pracy dydaktycznylc’h, objetych konsultacjach studenta
planem studiow
Liczba godzin pracy |30 5.0 40.0 75
studenta

Cel przedmiotu

Zajecia majg na celu dostarczy¢ zaawansowanej wiedzy na temat struktury, wtasciwosci biomolekut (np.
biatek, kwaséw nukleinowych, cukréw i lipidéw) tworzgcych bardziej ztozone uktady biologiczne,
kompartmenty komoérkowe. Student zdobedzie umiejetnosci praktyczne zwigzane z przygotowaniem
prezentacji dotyczacych metod izolacji biomolekut, ich biochemicznej, biofizycznej i bioinformatyczne;j
analizy. W trakcie zaje¢ studenci bedg omawia¢ metody pod katem ich zastosowania w analizie biomolekut
pochodzgcych z wiruséw, komorek prokariotycznych i komoérek eukariotycznych.

Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu

Sposob weryfikacji i oceny efektu

[BIOTECHL3_UO04] Potrafi
wyszukiwaé, analizowac i
wykorzystywac¢ informacje
naukowe, takze anglojezyczne, z
zakresu biotechnologii w
dziedzinach nauk Scistych i
przyrodniczych oraz nauk
medycznych i nauk o zdrowiu;
wykorzystuje zrodta elektroniczne;
posiada zaawansowang
umiejetnosé¢ korzystania z
wiasciwych baz danych.

Student potrafi przygotowac i
przedstawic prezentacje
dotyczace metod izolacji
biomolekut, ich biochemicznej,
biofizycznej i bioinformatycznej
analizy. Student potrafi omawiac
metody pod katem ich
zastosowania w analizie
biomolekut ze szczegélnym
uwzglednieniem bakterii i
pozachromosomalnych
elementow genetycznych (gr. 1),
eukariotycznych komérek
zwierzecych (gr. 2), wiruséw (gr.
3), bakterii Gram-dodatnich (gr. 4)
lub komorek prokariotycznych i
eukariotycznych komoérek
ro$linnych (gr. 5)

[SU1] wypowiedz ustna/rozmowa/
dyskusja

[SU2] prezentacja/projekt/referat/
raport

[SU4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

[SU5] realizacja zadania
problemowego
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Tresci przedmiotu

Wybdr grupy seminaryjnej.
Grupa 1

W programie zaje¢ znajdujg si¢ zagadnienia zwigzane z metodami inzynierii genetycznej, opis metod,
zasady stosowania, etapy procedur laboratoryjnych i ich podstawy teoretyczne. Wymienione metody
zostang oméwione z uwzglednieniem przyktadéw z zakresu biochemii i biologii molekularnej bakterii, ze
szczegoblnym uwzglednieniem pozachromosomalnych elementéw genetycznych

* metody izolacji kwaséw nukleinowych

*  metody elektroforetyczne w analizie kwaséw nukleinowych

+ PCR

* sekwencjonowanie DNA i biatek

* metody oczyszczania biatek

*  metody elektroforetyczne w analizie biatek

*  systemy ekspres;ji

*  metody znakowania i modyfikacji kwaséw nukleinowych i biatek
*  metody detekcji kwasow nukleinowych i biatek

Grupa 2

W programie zaje¢ znajdujg sie zagadnienia zwigzane z metodami inzynierii genetycznej, opis metod,
zasady stosowania, etapy procedur laboratoryjnych i ich podstawy teoretyczne. Zajecia obejmg ponizsze
zagadnienia, ze szczegdlnym uwzglednieniem eukariotycznych komérek zwierzecych jako modelu badan.

*  metody izolacji kwaséw nukleinowych

*  metody elektroforetyczne w analizie kwaséw nukleinowych

+ PCR

* sekwencjonowanie DNA i biatek

* metody oczyszczania biatek

*  metody elektroforetyczne w analizie biatek

*  systemy ekspres;ji

* metody znakowania i modyfikacji kwaséw nukleinowych i biatek
*  metody detekcji kwaséw nukleinowych i biatek

Grupa 3

W programie zaje¢ znajdujg sie zagadnienia zwigzane z metodami inzynierii genetycznej, opis metod,
zasady stosowania, etapy procedur laboratoryjnych i ich podstawy teoretyczne. Wymienione metody
zostang oméwione z uwzglednieniem przyktadéw z zakresu biologii molekularnej i biochemii wiruséw.

*  metody izolacji kwasow nukleinowych

*  metody elektroforetyczne w analizie kwaséw nukleinowych

+ PCR

* sekwencjonowanie DNA i biatek

*  metody oczyszczania biatek

*  metody elektroforetyczne w analizie biatek

*  systemy ekspres;ji

* metody znakowania i modyfikacji kwaséw nukleinowych i biatek
*  metody detekcji kwasow nukleinowych i biatek

Grupa 4

W programie zaje¢ znajdujg sie¢ zagadnienia zwigzane z metodami inzynierii genetycznej, opis metod,
zasady stosowania, etapy procedur laboratoryjnych i ich podstawy teoretyczne. Wymienione metody
zostang oméwione z uwzglednieniem przyktadéw z zakresu biochemii i biologii molekularnej bakterii, w tym
bakterii Gram-dodatnich.

metody izolacji kwaséw nukleinowych

metody elektroforetyczne w analizie kwaséw nukleinowych
PCR

sekwencjonowanie DNA i biatek

metody oczyszczania biatek

metody elektroforetyczne w analizie biatek

systemy ekspresji

metody znakowania i modyfikacji kwaséw nukleinowych i biatek
metody detekcji kwaséw nukleinowych i biatek

Grupa 5

W programie zaje¢ znajdujg sie zagadnienia zwigzane z metodami inzynierii genetycznej, opis metod,
zasady stosowania, etapy procedur laboratoryjnych i ich podstawy teoretyczne. Zajecia obejmg ponizsze
zagadnienia, ze szczegdlnym uwzglednieniem komoérek prokariotycznych i komérek eukariotycznych
roslinnych jako modeli badan.
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*  metody izolacji kwasow nukleinowych
* metody elektroforetyczne w analizie kwaséw nukleinowych
« PCR
« sekwencjonowanie DNA i biatek
*  metody oczyszczania biatek
* metody elektroforetyczne w analizie biatek
*  systemy ekspres;ji

* metody znakowania i modyfikacji kwaséw nukleinowych i biatek

*  metody detekcji kwasow nukleinowych i biatek

Ten kurs obejmuje tresci szkoleniowe zwigzane z terapig komoérkowa i genowa, stanowiace wklad w
projekt Talent-CGT w ramach inicjatywy EIT HEI. Jest on wspierany przez Europejski Instytut
Innowacji i Technologii (EIT), instytucje Unii Europejskie;j.

Wymagania wstepne
i dodatkowe

Sposoby i kryteria
oceniania osigganych
efektow uczenia sie

Zalecana lista lektur

Sposéb oceniania (sktadowe) Prog zaliczeniowy Sktadowa oceny kohncowej
Test (30%)+Aktywnos¢ (10%) 51.0% 100.0%
+Prezentacje (60%)
Podstawowa lista lektur Molecular cloning - A laboratory manual by Sambrook, Fritsch and
Maniatis

Molecular cloning - A laboratory manual. 4thedition, (2012) Green,
Sambrook

Materiaty przygotowane przez prowadzacego,

Uzupetniajgca lista lektur Materiaty samodzielnie wyszukane i selekcjonowane przez studentéw
dotyczace zaje¢ korzystajgc z zasobdw bibliotecznych i elektronicznych
zrodet informacji

Adresy eZasobdéw

Przyktadowe zagadnienia/
przyktadowe pytania/
realizowane zadania

Praktyki zawodowe
w ramach przedmiotu

Nie dotyczy

Dokument wygenerowany elektronicznie. Nie wymaga pieczeci ani podpisu.
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