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Cel przedmiotu

1. Zapoznanie studentéw z problematyka molekularnych metod badawczych w taksonomii.

2. Wprowadzenie w zagadnienia z zakresu taksonomii integratywnej, cybertaksonomii, repozytoriow danych.

3. Poznanie podstawowej terminologii, narzedzi i etapéw analizy danych w taksonomii molekularnej oraz
aktualnych metod wyznaczania nowychjednostek taksonomicznych.

4. Przyblizenie sposobéw identyfikacji gatunkéw roslin, zwierzat i grzybéw z materiatu biologicznego oraz

probek srodowiskowych.

Data wygenerowania:

08.05.2026 03:09

Strona 1z3




Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu Sposéb weryfikacji i oceny efektu

[OZPL3_WO05] Absolwent zna i
rozumie w stopniu
zaawansowanym reguty i
mechanizmy funkcjonowania zycia
na poziomie populacji, biocenozy i
ekosystemu oraz czasowe i
przestrzenne uwarunkowania
réznorodno$ci biologicznej

Student stosuje podstawowe
metody statystyczne oraz
algorytmy i techniki informatyczne
wykorzystywane do identyfikacji
gatunkow.

[SW4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

[OZPL3_WO09] Absolwent zna i
rozumie w stopniu
zaawansowanym obecny stan
wiedzy oraz najnowsze trendy w
ochronie zasobéw przyrodniczych
oraz ich zwigzek z innymi
dyscyplinami przyrodniczymi

Student objasnia zasady
stosowania metod molekularnych
w identyfikacji gatunkéw oraz
rozumie wady, zalety i
ograniczenia ich zastosowania

[SW4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

[OZPL3_K08] Absolwent jest
gotéw do systematycznej
aktualizacji wiedzy przyrodniczej i
jej praktycznego zastosowania

Student aktualizuje wiedze z [SK4] test/egzamin - ustny lub
zakresu taksonomii molekularnej i |pisemny

zna jej praktyczne
zastosowania.

[OZPL3_WO02] Absolwent zna i
rozumie w stopniu
zaawansowanym mechanizmy
przeptywu informacji genetycznej i
regulacji jej ekspresiji, reguty
dziedziczenia oraz zrédta
zmiennosci organizmow

Student objasnia reguty
dziedziczenia oraz zrédta
zmiennosci organizmow w
problematyce identyfikacji gatunku.

[SW4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

[OZPL3_K02] Absolwent jest
gotéw do efektywnej pracy w
zespole przyjmujgc w nim rézne
role

Student potrafi efektywnie [SK4] test/egzamin - ustny lub
pracowac w zespole przyjmujgc w |pisemny
nim rézne role.

Tresci przedmiotu

- Markery molekularne wykorzystywane w badaniach taksonomicznych.

- Techniki molekularne stosowane w taksonomii.

- Metody statystyczne w analizie danych molekularnych. Wnioskowanie filogenetyczne.

- Aktualne metody wytyczania jednostek taksonomicznych na podstawie danych molekularnych.

Wymagania wstepne
i dodatkowe

Sposoby i kryteria
oceniania osigganych
efektow uczenia sie

Sposob oceniania (sktadowe)

Prég zaliczeniowy Sktadowa oceny koncowej

pisemne zaliczenie (test i pytania
otwarte)

51.0% 100.0%
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Warszawa.
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Wyd. Uniwersytetu Warszawskiego.
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Uzupetniajaca lista lektur 1. Cichocka JM, Bielecki A, Kur J, Pikuta D, Kilikowska A, Biernacka B.
A new leech species (Hirudinida: Erpobdellidae: Erpobdella) from a
cave in the West Azerbaijan province of Iran. Zootaxa. 2015 Sep
9;4013(3):413-27. doi: 10.11646/zootaxa.4013.3.5. PMID: 26623905

2. Falniowski A. 2003. Metody numeryczne w taksonomii.
Wydawnictwo UJ, Krakow.

3. Graur D., Wen-Hsiung L. 2000. Fundamentals of Molecular
Evolution. Second Edition. Sinauer Associates, Sunder-land, MA.

4. Hall B.G. 2004. Phylogenetic trees made easy: A how to manual.
Sinauer Associates, Sunderland, MA.

5. Hennig W. 1966. Phylogenetic Systematics. University of lllinois
Press, Urbana IL.

6. Hills D.M. i in. (red.). 1996. Molecular systematic. Sinauer
Associates, Sunderland, MA.

7. Salemi M. Vandamme A.M. 2003. The Phylogenetic Handbook: A
Practical Approach to DNA and Protein Phylogeny. Cambridge
University Press.

Adresy eZasobdéw

Przyktadowe zagadnienia/
przyktadowe pytania/
realizowane zadania

Wykorzystywanie technik biologii molekularnej w taksonomii i badaniach filogenetycznych;

Barkoding DNA jako nowe narzedzie w identyfikacji gatunkow;

Markery molekularne wykorzystywane w filogenetyce i identyfikacji gatunkow;

Praktyki zawodowe
w ramach przedmiotu

Nie dotyczy

Dokument wygenerowany elektronicznie. Nie wymaga pieczeci ani podpisu.
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